[bookmark: OLE_LINK2][bookmark: OLE_LINK3][bookmark: OLE_LINK4][bookmark: OLE_LINK5]>KC877999.1  Litchi chinensis TFL1 mRNA, complete cds （522 bp）
ATGGACTCAAGAATGCAAGACCCTCTTGTTGTTGGGAGAGTCATTGGAGATGTTCTTGAAGCTTTCACTCCAAGCATAAGAATGTCTGTAACTTTCAACAACAAACAAGTGTGCAATGGACATGAGTTCTTCCCTTCTGCAGTTACCACCAAACCTAAGGTTTTGATTCAAGGAGCTGATATGAGATCTTTCTTCACTCTGGTGATGACAGACCCAGACGTTCCCGGCCCTAGTGATCCTTATTTAAGGGAACACCTGCACTGGATAGTGTCAGACATTCCAGGGACAACAGATGCCACATTTGGAAAAGAAGTGGTGGGCTACGAGATTCCAAAGCCAAATATAGGCATCCACAGGTTCGTGTTTGTTCTTTTCAAGCAGAAACGTAGACAGACAATTAGCGCACCTCCTTCTAGGGACCAATTCAGCACCAAAGCTTTCGCCGCCGACAACGACCTGGGCCTTCCCGTCGCTGCTGTCTACTTCAATGCACAAAGAGAAACTGCTGCAAGGAGACGCTGA

>TCONS_00056457二代（MFT） （531 bp）
[bookmark: OLE_LINK19]ATGGCTCGGTCTCTAGACCCTCTGGTCGTTGGCAGAGTCATCGGAGATGTAGTCGACATGTTTAATCGGGTTACTGAGTTCACTGTTCGTTATGGCAACAAACAGGTCGCTAATGGCTGCGACATCAAGCCCTCTGCTTCAGCTAATGAGCCTCGTGTCCAAATTCTTGCTCCTCCTCTCTCTTCCAATCTCTATACACTCGTAATGGTGGATCCTGATGCTCCAAGTCCAAGTGAACCCAAATATAGAGAGTGGCTCCATTGGATTGTTGTGGATATTCCAGAAGGATCAGATGCCACCCAAGGGAAAGAGTTGGTGCCATACATGGGCCCGCGGCCACCAACCGGGATTCACCGGTATGTGTTCGTGCTTTTTAAGCAGAAGAATGGTGCAGTGATGGCGGGAATTAGACCGCCAGATGCCCGCAACAATTTCAGGACCCGCCAATTCGCTGCCGAGAATGATCTTGGACTTCCGGTAGCTGCTGTGTATTTCAATTCACAGAGGGAAATAACGGTTAGAAAACGTTGA

>FT1 （525 bp）
[bookmark: OLE_LINK1][bookmark: OLE_LINK6][bookmark: _GoBack][bookmark: OLE_LINK10][bookmark: OLE_LINK40]CCAACAATATTTCAGTTGAATATTCTTCTTTAACACTACTAATTGAGTTTGTGGCTGCTTAGCTATTGTTGTGCATTTCGGATCATGCCTAGAGATAGAGATCCTCTTGTGGTTGGCCGAGTGATAGGGGATGTTCTTAATCCTTTCACAAAGTCAATTTCTCTTACTGTTTCCTATAACAACAGGGAAATCAACAATGGTTGTGAGCTCAAACCCTCTCAGATTGTCAACCAACCTAGGGTTGATATTGGTGGTGATGATCTCAGGACCTTCTACACTTTGGTCATGGTGGATCCTGATGCACCCAGCCCAAGTGAACCAAGACTGAGGGAGTACTTGCATTGGTTGGTGACCGATATTCCAGCGACCACTGGGGCAACCTTTGGGCAAGAGGTTGTGTGTTATGAGAGCCCTAGACCAACATCGGGGATTCACAGGTTCATATTCGTGTTGTTCCGGCAACTGGGCAGGCAGACGGTGTATGCGCCAGGATGGCGCCAGAATTTCAACACCAAAGAATTTGCTGAGCTTTACAACCTTGGATCTCCGGTGGCCGCGGTCTACTTTAATAGCCAGAGGGAGAGTGGCTCCGGTGGAAGGAGACGATAAAGTCCTCTTAATGATTGAGTCTTATGTATTACATAAATTAGCGAACACTAAAATTAGGCTTTGCATGTCAAAGCTAGCAAAGATACTAGCATAGTATATATTACCTACTGTTACTCTTAAAATTAGGCTTTGTACATCAAAGCTAGCAAAGATACTAGCATATTTTATATTACCTACTATAACTCCTCCATTATCCCCGGTACTATAACATGTATGGGTCTTATGAAGATGGAAGTATGTGAGGGGAACACATGTCTATTACCTTCAAAATATCAATAAAAGAGAGGTG

